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i. L’ADN polymérase evearyote ost mpe enzynie gui tnterviend durant «

A.lamétaphase. B. Panephase. C. la prophase. @l’intcrplmse E. la télophase.

2. La réplieation
(Alest bidirectionnelie
.ignore la régle de complémentarité des bases.
Disynthétise un brin antiparalléle an brin qui sert de matrice
Elutilise fes dew brins pacentax pour synthétiser deux molécules-filles d’ADN

B.peut donc se faire de 5’vers 3 et de 3’vers5’

S s iéplication chiez les eucsryaies est toujoss

A. unidirectionnelle B. conservative € discontinue pour P'ui des brins
D. réalisée A partir ¢’ virseni point d’initiation

E. associ€e A une polyméiisation des nucléotides se réalisant daas le sens 3°vers 5°

4. Parmt les propositions suivartes iesquelles sont vraies & prapos de la réplication des encaryotes
A. Le génorge est organisé sous la forme d’un seul chromosome circulaire répliqué a partiv d"une origine
de réplication unigue. ' ' : e
B) L hélicase permet ia cassure des linisons bydrogénes et donc la séparation des brins pazcuiaux
C.'La réplication eyt conservagive a la différeoce des procaryotes

- La primase est uns ARN polymérase 10, @ 0o o8 iy
E. La topoisomérasz 1 coupe deux brins ’ADN. '«

. Concernant les événements acsociés A Ja transeription de PADN, tontes legz_@Wtﬁ
sout exactes, SAUF UNR, isquelie 7 e '

A. La polymiérase pewt étre présente sur I’ ADN. sans fonctionner o

Un méthyl est ajouts en position 7 d’une guanine de Pextrémité 3°0H de I’ ARMm immaiure

.C. Lors de 1"épissage, les nucléotides formant Pextrémiié 5° de I'intron interagissent avec les nucléctides
formant Pextrémité 3° de I*intron %
. Au cours de la transcription, les événemeiits de franscription , &’épissage et de I
iranscrit sont pratiquement sinnikianés ;
E. La synthése de I’extrémité polyA des imnsc;if.s est assurée par une classe denzyme distincte des
inzymes d’épissage.

ération du nouveau

<. Concernznt Ba trapscription, indigaer la (fes) proposition(s) exacte(s).
(% le facteur TFIIA strbilise la liaison evirc le comploxe TFIID et P ADN
E. le facteur TFIE: positionne la RMA polymérase II au site d’initiation de la transcription
C. le facteur TFITH 3 une activité hélicase et une activité phosphatase S,
. le facteur TFIF phosphoryle Pexirémité q-terminale de PARN polymérase It
S. Le facteur TFII E est nécessaiie & l’élo?gat_lon

7. Comceraant la MM iﬂdiq!if:‘-l‘ Ia (ies) propositgqm{s) exacte(s).

A. L’ajout de la coiffe du messager fait intervenir une llals_o'n 5-5diphosphate 77y

B. I adénimede la coiffe dn messager est methylés en position 7

C. La polyA polymérase posséde une activité 3°-5° exonucléasique

@ ie sigﬂa! dc POlyﬂdénylaxion est reconnu par Je facteur CP'SF (Cleavage and Polyadenylaiion
or).

}E“ac]jc s?ite donneur &’ &pissage (dinuctéotide AG) est situé 2 I'extréminé i:; des introng.

Specificity

3. Les diffévences entre transcription chiez les procaryotss et cher les eucaryotes peuvent 5tr
Ausirées par les affirmations suivuntwﬂ - .
@i‘hez fes procaryotes, un ARNm peut Stre en contact avec fes ribosomes avant la fin de sa propre

- nithése




B. Chez les eucaryotes, un ARNm est synthétisé dans le noyau sous forme d*un précurseur, préARNm,
maturé ensuite dans-le-cytoplasme S :

C. Chez les eucaryoies, I’ ARN polvmérase IT est nédessaire et suffisente pour jnitier la transcription d’un
ARNm

{3.}.a misz en jeu do I’ ARN polymérase IT sucaryote nécessiie Passemblage d’va grand nombre de

protéines au niveaw du prometeur,contrairenient 2 la mise en jeu de P ARM polymérase bacterienne

E.Chez les eucaryotes,le site 4*injtiation de la transcription est toujour indigueé par la présence de la

séquence 5’TATA ' T Domeigs ol o TAW B

9. Parmi les remanientenia de stracture suivants, quel(s) est (sont) celni (cemx) qui porie(nt) sur
deux chromosomes 7 T

A. Isochromosome  B. Chromosome cn anneau () Translocation réciproque
D) Translocation Robertsonienne %\ i E. Inversion péricentrique

18. Concernant te cavyoiyyps, indiguer la (ou les) proposition(s) vraie{s).

A. Le marquage aux bandes T est un marquage de régions particulidres. O
@,Les bandes C permettent de meitee en Svidence Fhétérochroratine des centroméres et du chromosome

= C

C. Le marquage aux bandes T correspend 3 une coloration au sulfate de baryium.
D. Les baundes R (sombres) sont riches en GC pauvre en genes actifs.

E.“les bandes G (sombres) sont riches en AT, riche en genes actifs.

11. Om vent réaliser le caryotyps en périsde prénatale 3 Ia 16" SA. Pour cela, on pent pretiguer la
teehnigue approprice & pactir : — -

.. d'une celiule de la pean.- E. du sang périphérique par cordocentise.
.des villosités choriales par choriocentése. D.ds tous types de préiévements.

Uhdu liguide amniotique par amniccenidse.

12, L'obgervation d'une ccllale germinale bloguée en métaphase permei de dénembrer 16
chromosesies, guelle ¢si 1a formule chromesomique exacte de cefte espies ?

A2n=T4 B.20=8 ©20=32 D.2n=64 _ E.Zs=16,

S.Parmi les propesitions snivanmées concernaat Popéron lactese, indigquer celic(s) qui est (somt)
srsetes @
A. La beta-galactosidase est "enzyme issue de Pexpression du géne y. 2
(®) Le géne z est en amont du géne y. @ L’ ARN polymérase se fixe au nivean du promoteur.
D. Le géne régul&tem@ est en 2val du promoteur. '
.E. Lorsque ie mutant est z-, Ia Leta-galactosidase qu’il produit est inactive.
: 15.Parmi les propositiens suivantes concernant I'opéron actose, indiqeer c2lle(s) qut est (sout) exactes -
@ La transacétylass est Penzyne issue de 'expression du géne a.
Les génes de structure soat sous le contrdle des mémes éiéments régulaters adjacents,
C. L'opéron lactose estmonocistronique.
(D) En absence de lactose dans le miliew, e répresseur est fixe sur I’operateur.
8. En présence de lactose Jans le milieu, le lactose est fixe sur le promoteur.

15. Parmi les propositions svivantes concernant Popéron lactose sanvage, indiguez celle{s) qui est
{sont) exacte(s)

@) L’expression des enzymes permeitant lo métabolisme du lactose est inductible.
D, L’expression de ces enzymes est activée en I’absence de Jactose.
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C. Le lastose s¢ fixe sur une séquence d’ ADN-appelée "cperateur”.
D. Dans un systime diploide, les mutations du &pmssr.j:ur agissent en ciz et en trans. v
@. 1l existe un systtme de.régulation positive de I’opéron lactose par I' AMPc en ’absence de glncose.

S i7. Quelle proposition concornant 'opéron tvp est exacte ?
A. L'opéron trp est induit en 'absence de tryptephane dans le milien.
- B. Le tryptophane inactivé le sépresseur. Le tryptophane est un co-répresseur ; il active le répresseur
~Q©Le répresseur est le produit d'un géne distant de l'opéron et gui pesséde son propie proroteur.
D.Le répresseur actif se lic an premotsur de I'opéron e qui empéche le passage de TARN polymérase et
U'ipitiation de la transcription. proken | ' '
. Aucune des propositions n'est exacte.

13. A propes des ARN de transfert :
A. lIs transportent les acides aminés quils lient, depuis Pintérienrds-noysu jusqu’au ribosorme.
B. Des ARNt son transeriis 3 partir de I ADN mitochopdrial, =
C. Us sont considérés comme des ARM codants car ils participent 3 Ja synthése dss protéines.
D. Le nombre &’ ARNt présent dans les cellules encaryotes est 200.fois supéiicur au nombre des acides
aminées )
Le trimucléotide CCA sitné i Pextrémité 3’ de " ARN fixe Pacide aminé spécifié par Pasticodon.

) 15.A propos de Ia traduction : -
A. Chez les procaryoses, Pinitiation de la traduction se fait toujours au niveau du AUG le plus proche de
Pextrémité 57 de ' ARNm. | ' '

B. Chez I’homme, )z traduction débuts par le pesitionnement de la méthionine formylée & Pextrémite N
terminaie de la protéine néo-synthétisée. = '

@La séquence de Kozac est spécifigue de I’ ARNm eucaryotique

_D. La séquence de Shine Dalgarmo pennet le recrutement de la grande sous unité S0S du ribosome.

@ La traduction nécessite des facteurs protéiques d’initiation, d’¢longation et de terminaison. -,

—a RV
s . Ag
\ 26. A prepos des nucléosides-nuciéotides : < T

. A PH physiologique, 1a forme céto des bases puriques et pyrimidiques prédomine.
B. L’inesine est un nucléotide que 1’on rerouve dans les ARNm.
€. La cytosine est un nucléoside pyrimidique D. La thymidine est un nucléotide de I’ ARNn
E. L uridine est un ribonucléoside purique.

21, Quelle(s) est (sont) I (es) proposition(s) exactz(s) T Soit in antation e 384T>A,
A. Cette mutation est une insertion.
B. Cette mutation n'aura aucune répercussion sur la protéine codée.
(C) 11 s”agit d’une substitution.  D. Cette mutation entrainera un décalage du cadve de lecture (frameshift),
E. Il s’agit d*une substitution intronique. o Vengy o ‘
N \ FoOVendy s

27. Soit le codon TCA localisé dans Ia sixjuence codante d'un géne d’ane colluie de I pesu :

-
—

A. La transformation du codor TCA en TCC est le résultat d'une ifanaversion.. s o‘& g
B, La variation TCA vers TCC est une transitior C¥La variation TCA vers ACA est ure substitution
@ La varistion TCA vers TAA estune mutation faux-sens (4 =
s Y

E. La variation TCA vers TAA est une conversion génique

\  23. A propos des alleles :
A. Les mots locus et alléles sont synorymes B. Les mots génes et locus sont syronymes



©Un aille est wie forme alternative du méme gane 3 un locus donné
©. It peut y exister diftérents alizles pour un méme géne ' :
@Lc:; deux aligies du mide géne sont localisés sur les chromosomes homologues

24. A prepos des chrompsomaes, des giues et du phénotype :
@ Le bras p d'un chromosome est son bras court.

B. Le centromére d'un chromosome métacentrique est proche de I'une des extrémitss.
C.Locus est le pluriel de loci. - >

D - Le phénotype d'nn méime géne pe s'exprime pas forcement avec Ia méme intensité en fosction des sujeis qui le
ortent. D . , —

( ¢ . o (J/f’e ]
Les téloméres raccourcissent A chague division cellulaire. ~¥

25. A propos des acides nucidiques

A. L’adénive est un acide nucléigue. B. L adénosine est un nucidotide purigue.
5 L’adénine est un acide aminé, 1. La désoxyadénosine entre dars la compositionr des ARN.
E)La désoxyadénosine est un nucléosids. P2 mens P
ELRORY _7)__?} i 1

26, Copcernant fes acides nxcldiques :
A. Le génome nuciéaire interpbasigue G1 comporte 2n = 46 x 2 = 92 chromosomes.
3. Les acides nucl¢iques sont des polymires de nuciéosides.
C. Le noyau circonserit Ja iotalité des acides oucléiques cellulaires.
@Les ribosomes contiennent des acides nucléiques.
(&) Un nucléotide est un sster phosphorique d’ur nucléoside.

272 compicxze de pré-initicBention 438 =5t composé de «

(A !a petite sous umité 40S-relF2-G TP +2IF3-+elF5+Met-ARNG"™ D. La sous unité 43S+el¥4+ARNin
B. La peiite sous unité 308-+e1F3+elF5+Met-ARNEM E. L’ ARNwm+elF3+ellF5+Me- ARNGM

C. La grande sous unité 545+elF2-GTP +elF3+2IF 5-+Met-ARNEY™

28.A propas de Ia traduction
A. L’ARNm est 1y Jaos le sens 3°—5° E. les protéines sont toujours synthétisés par jes nuciéosomes
B. Les acides aminés activés par un ARNt entreni au niveau du site P du ribcsome
peptidyl transfrase est vue enzyme de la sous unité ribosomique 505
I2. La translocation du ribosome le long de I’ARNm censomme du glucose

29, A propoes des acides nucléignes, — .
A. Les bases puri'qies sont composées d’un hétérocycle et les bases pyrimidiques de deux cycles juxtaposés.
(B. Dans l’ADﬂ, la base adénine est exclusiverneni complémentaire de la thymine.
C. Dans i’ ADN les paires de bases A-T sont stabilisées par 3 Hiaisons hydroggne.
D. Danss ’ARN les paires de bases C-G sont stabilisées par liaisons_hyd.rogéne_
Les deux chatnes d’une melécule ¢’ ADN riche en G-C sent plus dfﬂicnles A dissocier que celles d’une moid .

d’ADN riche er A-T

30. Concernant la stracture des acides ;nncléiques )

A. L'adénine est unc base pyrimidique. -

B. Dans I’ADN, le plan de la base valine est perpendiculaire au squelette sucre-phosphate.

C. Dans 'ARN, la forme lactame de lathymine prédomine. <~ -

D. La désamination oxydative de la cytosine la transforme en aifénine.

@ dans les des acides nucléigues « double brin », les bases azotées sont liées eniro cilfgs par des Haisors osidi. -
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