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1. Quelle (s) est (sont) la (les) raison (s) pour luquelle
guanine dans PADN : ‘ | G .:"3 (\
@Il s"agit de Jonx Dases pyvimidiques. B. Posstdent lrois ¢ycles chac\_me.\ /Q)

> . i . A . : v a for 1 ’ Lliee v 1N
our des raisons stériques, une telle strueture ne pourrait pas permetire la formation d’une hélice régulicre.
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leauelles) Padénine ne peut pas Sappavier yee |
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D. Pour des raisons de liaisons Chyvdroeones E. Les rcponses A et B sont jusiés.
N v o . P d
2. A propos de la molécule d°’ADN \ “A 'ﬂ v C
;4;. L adeu,im, et la eytosine sont des buses puriques. ﬂx = = ’TL 4/
. Dans PADN, la base est Lige avee le C1 du ribose. To ?)

Cc La " 1 ) 1 ' * L]
. désamination d'une eytosine méthylée donne une thymine.
. 118 : ' . :
Jans un fragment d'ADN dopible brin, le nombre de bases puriques
pyrimidiques de Pautre brin.
14 " ] "A v, t ' ‘ " ' ‘ ) C’
L. L'extrémité 3' d'une chaine polynueléotidique s¢ termumne par un groupement phosphate. ) o ‘K 4
.

un brin est égal au nombre de hases

3. A propos des acides nucléiques » A
A.Un 1311clé91_idc4p{<311t ¢tre un ypucléoside mono-, di- on [l‘ilIIIOSIIllﬂLé-X /
B. Un nucléoside peut tre estérifié sur les hydroxyles eu@}bl@/’ du pentose. X
(. Une molécule ’ADN bicaténaire est appariée par complémentarité de bases : deux li
Cet _Q, 3 laisons hydrogene entre A et T. X " J
L’ADN-B présente un enroutement hélicoidal droit, PADN-Z un enroulement gauche.
E. La dénaturation dun double brin *ADN est d°autant plus difficile que le pourcentage Cappariements culre

e — -,

A et T est éleve, _AOC ()
- o) a1 R

finé, les cytosines repréesentent 35% des hascs azotées, le

aisons hydrogéne enire

4. A propos de la molécule ’ADN :
A. Dans un échantillon #ADN d’un organism
«=~ pourcentage de thymines est de 15%.
B. La séquence complémentaire de ’ATT6GGC 37 est 5*CGATTAS. X ¢
C. L’appellation 5° d’un acide nucléique corres yond 2 Ja position 5’ de la ].;_gse_ag)_ﬁ:,du premier nucléotidd -Lo
i . - l A T - _-__—_’__o_——’—‘_-
D. Un nucléotide est composé par une hase azoté, un groupement phosphate et un nucléoside X
E. Un ADN bri enznt 120 purines ¢ ¢ % de 120 thymidives et 1
. Un ADN double brin contenznt 120 purines et 120 pyvimidines, peut clre compose de 120 thymidines et
o T i a—— 2 ) =

uraciles. 3(

—
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5. Les ARN de transfert (ARNE)
A. représentent le typc_d’_ARN le plus {1];011&1;111!_; de lq cellule. A

sont synthétisés par PARN polymérasellL. A iy 1 \
C. lieat les acides amiué_é par Pintermédiaire de leur extrémité 5. X & -3
D. sout des ARN de grandes tinillés.x

E. lient Tes acides.amiués par Pintermédiaire d’unc liaison peptidique.

6. A propos de la chromatine ct des nucleosomes .
A. L'euchromatine est transcriptionncllemént inactive. N ;
B. Dans un nucléosome, PADN entoure un nucléoside. X O \ 66
C. Les nucléosomes interviennent daus la condénsation de la chromatine. q-o
D. Les histones sont riches en bascs azotées.
E. Les histones sont les seules protéines qui s fixent sur PADN pour former les chiromosomes encarysies,

7. Les télomeéres ¢

A} protégent les extrémités des chromosomes, B. raccourcissent au cours de fa vie de Pindividu,
C. sont de localisation centromérique. D. se rallongent avee Page.

E. sont des composanles protéigues.
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8. Les oenes

A, sont toujowrs transerits par PARN polymérase 11,

B, sont toujours transcrits daus le sens 5°->3, \/ \/
C. eucaryotes mitochondriaux contiennent toujours des stquences intronigues.

D. codent tous powr des proléiucs.x

L. qui ne peuvent pas &tre transcrits et/ou traduits se définissent comme des psendogénes, ‘/

9. Toutes les propositions suivantes concernant les alléles sont exactes, saul une luquelle ?
A. Pour un geéne donné, il peut exister plusieurs alldles.

B. Dans une cellule diploide, il existe deux alléles pur géne.

C. Les alléles sont les versions alternatives du mame géne.

D. Chaque allcle est porté par un des chromosomes homologues.
E. Les alléles correspondent toujours a des gines normaux.\/

10. Dans un géne, les introns :

- £ : ' s 8O 108 non transeritys \/
A, sont des séquences retrouvées dans PARNm mature. X des sequences n " ‘
. . itults entre 2 exong
C. sont des séquences ahsentes de certains géncs. 1D/ sont situls en 3

. ont une méme taille quel que soit le géne considére.

11. La réplication de PADN clicz les eucaryotes: /\ / fb

A. cst une réaction enzymatique qui demande de 'éncrgie. ' ' _

B. intervient au cours de lu phase G1 du eyele cellulaire, C. cst dite apii con’scr'valfvco
B. copic les hrins matrices en brins complémentaires. E. débute au nivean dune origine de réplication.

12. Chez fes procaryotes, PADN polymérase 11:

A. est localisée au niveau de la fourchie de ré_p}icution.‘zo .
~ C. polymérise I'ADN dans le sens 3' -> 5'. X
E. est fixée a I'ADN par les protéines SSB. W

posséde une activité exonucléasique 3'->5',
D. intervient dans | it de 'mmoree Al(&\’.)(

13. Cheisir la propositien juste relative a la véplication du ADN : . l/

A. Les fragments d'Okasaki sont des morecaux PADN synthétisés sur le brin ovienté 3'--> 5, ."zo

B. La primuse permet la soudure des fragments ¢'Okasaki.

C. La véplication de PADN ne peut s¢ faire qu'ad partiv d'une amovee ARN qui sera elimivée uliéeiourement. \/
D. PADN simple brin de la fouwrche de véplication est protege et stabilisé par fes protéines SSB.

E. La formation de la fourche de véplication est initice par I'action d'une hilicase cous;ummu%cc d'éncegie,

14. Choisir le brin de PARNin complémentaire du brin ’ADN « GGACTGATT » :
@ CCUGACUAA. B.GGACTGATT.  C.TTAGTCAGG.  D.CCTGACTAA. L.CevGACUTY. ), ¢
15. La transeription : ,

A, est I'ttape de synthese d’une molécule d’ﬁl{N de miéimie luil_li gue la molteule A DK, a \/

B. implique principalement une enzyme appelée ARN polymérase. |

C. nécessite une amoree ADN pour initier l'action de I'ARN polyniérase.X X

D. nécessite un modéle qui est un brin de la molécule ADN,

E. met en jeu les substrats de 'ARN polymérase qui sont I'ﬂlc CPT, PUTP, le ITP, W B
16. Choisir Ia (les) proposition (s) juste(s) eoncernant la transeriptipn 2 b

A. La coiife protége PARNm des dégradzjj'lim;ls dues aux nucléases, \/ /

1. L’épissage se fait au niveau de sites _s’pccifnqucs.. | N 3

C. L'épissage des ARNm constitue le nwczl’msmc ’d f: jout de la coiffe,

D. Les ARNm eucaryotes sont polyadénylés (coté 5°). X \/

: c 1 vésulte de la transeription des ADN comportant des exons ot des introns,
E. L'ARN pré-messager vésulte de ta I | )



17. A propos des ARN polymérascs, on distingue @
e . 3 . L] \l » ‘.111 l ‘e ' + 1) : l‘.()is t r ‘L‘S ,l")c{‘l‘ {‘lcs-
A+ U Lype procavyote et deux types eucaryotes Lype eucaryote (t_ .53 ies procary :
€. deux Lypes procaryotes et deux types cucuryotes.  D. deux types procaryotes €L trois Lypes cucuryotes,
L. un type procaryote ct trois types eucaryotes

18. Indiquer p:;rmi les propositions suivantes celle(s) qui cst (sont) exacte(s) 2 Au cours de la traduction chez

g epearyotes ¢ N \/
ltkb lt;t':fap?: de Pinitiation fait inlcrvcn‘ir l.c f'ﬂ.c“?_“" Tl: 11D
B. Le Finet-ARNt est indispensuble a l’mltmtlol'l- X 190t i se rouve dans la séquene
C. Le cadee de lecture est déterning par le premicr cud"’“ d ’.'1!11\7011 (Lt 56 |
9. La formution de la liaison peptidique nécessite de 1’01101"85"0' Les xiliosom cs.x
E. La séquence de Shine Dalgarno sert de signal de reconnaissance pour | A . _
¥ \¢ k&
19, Le méthionyl-ARNt : \/ » e 5 _
AL est nécessaire a Pinitintion de la traduction. . v
1. comprend PARNt dout Panticodon est 5°UUUSK v At s S mde N
C. cst synthétisé par nue réaction enzymatique couplée Q l'ﬂhydrolyse de hiisons riehies © 2 ~ P\ P‘

roy _r . b T Tole s a'n. eIy » I"’.: 1ol 101 illel ] Y
D. est syuthétisee par une aminouaceyl-ARNL synthetase .sp_m,iliqm_ de la lllbll;.l‘()nl = -\,\“ 3
I, est syuthétisé par la transpeptidasely ~ 9

‘ re Aé‘

20. Une protéine est constituée de 445 AA. La séquence codant pour celte proteinc est : - D

o] T ( soti D.8900 nucleéotic cléotidesy ® .
A.890 nucléotides.  B.1200 nucléotides. (€.1335 nucleotides. . nuc A %
21. Lors de la terminaison de la traduction chez les procaryotes, le factewr RF2“: e }A: "
A. veconnait UAA et UGA. B. reconnais UAG. C. reconunis UG A, /(51
L. fixeda CTP. E. reconmait UAA et UAG. .--\("k /)

22. Régulation de I'expression génique'":'

A. "Ausein de l'opéron lactose d'Escherichia coli, opératenr est le site de linison de la protéine CAF
(Catabelic Activator Protein).

B. La protéine CAP est une ATPase,

C. Certains facteurs de transcription possédent un domaine de linison au ligand permettant lgur régulation
allostérique,

D. Les ARN messagers peuvent €ive degradés par des endoribonucleases speeiliques.

L. L'acétylation des histones favorise le compactage de la chromatine.

23. A propos de I'opéron lactose, quclles sont les propositions exactes ?
A, Il est dit réprimé-inductible,
B. ’ARNm pour lequel code 'opéron lactose est menocistronique, ce qui signifie qu’il peut former plusicurs

proteines difféventes.
C. Le répresseur lac 1 est actif dans sa forrae monomérigue. ‘y}
D. CAP-AMPe¢ sc fixe sur le site CAP de Popévon lactose.

S CAP-AMPc est un activateur de la transeription qui apparait en cus de diminution du taux de glueuse dans
la ecllule.

24, A propos de Popéron tryptophane : quelles sont les propositions exactes ?

A.En Pabsence de tryptophane, le répresseur est activée, K

B. Le vépressewr empeche la fixation de PARN polymérase.

C. En présence de fortes concentrations de tryptophane, e vépresseur est aetive.

D. La produciion d’AKNm polycistroniques est inaximaule en presence de fortes concentrations de tryploplavie
IX. Toutes les propositions précédentes sont faussces.
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95. Concernant le caryotype :
A, Pour une femme normale, il se note 46, XX ct le X fait pactie du groupe D.

£. Porr un homme normal, il se note 46, XY et le Y fuit partic du groupe G. \/

@1\ peut &re réalisé sur tout type de cellules, a condition de pouvoir les cultiver i viire.
Les chromosomes acrocentriques sont retrouvés dans les groupes D et G.

Les chiromosomes acrocentriques correspondent aux paives 13, 14, 15, 21, 22 ¢t 23.

L 4
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26. Concernant le caryotype :

A. Daus la technique des bandes G, le Csiguilie centromedére,

B. Les bandes G colorient en noir les régions télomériques.

C. Le caryolype classique ne permet de détecter que les anomalies de nombre, V
D. Le caryotype classique ne permet de détecter que les anomalies de structuye

LR ron o »
E. 7Tql4 désigne la hande é de la végion 1 du bras long du chromosome [
% R——

27. Indiquez les réponses exactes #
A. Les bandes « G » apparaissent aprés traitement a la trypsine puis coloration au GIEMSA
}3 Lcs bandes « R » apparaissent saprés traitement 2 la chaleor

L. Les bandes « G » sont riches en hases A et T

D. Les régions télomériques sout micux vues en handes R

E. Il est idéal en cytogénétique de réaliser un caryotype en bandes R et en handes G.

"} -‘)-‘ ey M % - 2 . A R . . r ] [

28. Parmi ces types de mutations, laquelle ou lesquelles n’entraine(ent) pas systématiquement de maladie?

: % ati i - 4 ] . . . g v

A. Mutation faux-sens. B. Mutation non-sens. C. Mutation Fralmr-S])},.{":"""‘
5

D. Mutaticn xsosmnantique.\/ K. Conversion géuigue, . 0

- =29, A-propos des eodons STOT :

A, lis sont aussi appelés codons non-sens.
T B » » 4 . » r
B. Une mutation faux seus transforme un codon codant un acide aminé par un codon STOP. \/

C. Une insertion de 2 hases lors de la réplication d'un géne X peut aboutir lors de la traduction de son ARNm
e l:-rutéine tronguée pur cr sation d'un codon STOY prémature.

1. Un codon STOP doit impérativement €ire en vhase de lecture avee le codon Stavi AU,
I. Dans le méeanisie classique de la traduction, la présenge d'un codon STOP wu niveau du site A da

ribosome induit la fixation ’un factenr de terminaisen. “\

30. Unemutation : \/

A. peut ercer une nouvelle version d'un gene.

1. est toujours néfaste pour la cetlule. X /

C. peut conduire a une modification du phénotype.®

ansuise a la descendance)

. est hétérozygote com posite ci les deux alléles du méme gc?:u.c sont po
o

['une par rapport i l’autrc.\/
QoL )

D. est systémuliquement t . .
' Cdeux mutations ddicreates






