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; b-le formaldehide. ﬂl‘-@u pure. ,%te chtwlu:': de sodium. die _ at ™
e Lt iﬂlﬂl’ﬂllm d"ADN posside un rapport A 260 /A 280 >1.8; ansin
¥ nﬂﬁil est contaminé par des protéines,

 dilestpur.

#:i! est contaminé par de I'ADN viral. @r est contaminé par :Ie I‘AB.H;
€-aucune des réponses n'est justes, .

4- Donnez la réponse juste concernant les fragments d'OKASAKI:
a- ce sont des fragments d'ARN, b- ce sont des amorces d'ARN, F

@a sont des segments d'ADN du brin tardif. d- sont synthétisés d'une facon continue.
e- C'est de I'ADN néoformé du brin précoce,

5- Quelle est la réponse fausse concernant la réplication chez les procaryotes ?
a- elle est bidirectionnelle. (B elle est non orientée. c- elle se déroule en 03 temps,’
d- l'initiation est le premier temps de la réplication. e- elle est semi-conservatrice,
6- Parmi ces protéines, laguelle n'intervient pas pendant l'initiation de lIa réplication chez les procaryotes?

a- |a topoisomérase |I. b- I'hélicase. c- les protéines SSB (Single Strand Binding protéine) f 2

2 =35 J-ﬂj
@'ADH polymérase lll. e- les protéines spécifiques qui reconnaissent le site Ori C G - ——t A
AN 1 . * !- ey W - ,}h
7- Au cours de la transcription, quel est le brin d'ADN codant? g 4} -
@ﬂ brin anti-sens. @.E brin sens. c-Le brin matrice. d-Les deux brins d'ADN. x b et ¢ sont justes.
8- La transcription se déroule dans le sens: Lo
&5‘::-3‘ de I'ADN matrice. @5'::-3' de I'ARNm, ~ «f- 3'=>5" de 'ADN sens.
&3"?5. de I'ARNm. E';: 5'=>3"de I'ADN antii-:ens-

- 9- La séquence consensus située en position -35 du promoteur chez E.Coli est:

@rrencn. c- TATAAT. d- TTAAGA.

€ ﬂ‘lﬂﬂlﬂﬂ_lﬂalatﬁducﬂmm composé de :
; b-facteur IF4,  c-facteur IF2 + GTP d-la pm_,ﬂﬁmﬁ !

niv. encyﬁ(i_cqﬁgq.%qm



i : ,h-r- traduction.  c-la maturation.
phane chez E.Coli:

me quand le tryptophane est présent. b-contient 3 cistrons.  c-contient 5 génes régul

m,-u opéron répressible. e-toutes les réponses sont fausses.

L
_,_:;.g;‘a.-* | :CJE-EII-FI’HH:& de glucose et de lactose, I'opéron lactose n'est pas fonctionnel car :

- ..-'-".:mmlﬂ‘“ CAP-AMPc est absent. b-le represseur est lié a l'opérateur:
c-l'allolactose est ahs»ent.‘ d-le complexe CAP-AMPc est present. e-les réponses a et b sont justes
J 16-Donnez la réponse fausse, au sujet du capping :
a~correspond a la mise en place du 7 methyl guannsine,_f r’E..«.e fait au début de la transcriptinru{
g @enﬂet la fixation de I'ARNm a la grosse sous unité ribosomale) d-ne concerne que les eucaryotes. .
e-se faita 'extrémité 5' de I'ARNm, U :,‘L \ ;"'*- LIVTe ﬂﬂ"ﬂ
1/ 17-Les sites d'épissages consensus retrouvés au niveau de l'intron correspondent & : b
a-GU(5')site accepteur. b-AG{3")site donneur. :l.l|:5’ )site donneur.
d-AG(5'|site accepteur. e-toutes les réponses sont fausses.

\' '18-Le mode d’épissage en TRANS :

a-est un mode d’épissage retrouve que chez les procaryotes. @nﬂ en jeux deux génes.

.'.:“ui. .._-.- -

@Anum va donner deux protéines différentes.  d-est plus fréquent que le mode CIS.

Hus répnnses b et ¢ sont justes.

.'._-! o _::ﬂanimig de Fanconi. b , c- le syndrome de Marfan,

?Lmutes les réponses sont justes,

{b-n'est pas retrouvée chez les eucaryotes.
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{&l tase inve gsa concentration augmente avec I'age.
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N‘D" B. @!}H T HADN C. e-ADN D,

EE-PIrmI ces protéines, la{les)quelle(s) est{sont) retrouvée(s) au niveau du noyau ?

:L b-les lamines. c-Fubiguitine.

1 \f 27-Le génome de Ia mitochondrie est de I'ordre de :

l :
y . b-10°. c-10°, d-10", e-10°,

:-‘/ El-dul séquences d’ADN de 6500 paires de bases répétées en tandem correspondent & :

a-des LINE. Es ADN satellites. c- des SINE. d-des ADN mini-satellites,

e- les reponses a st b sont justes.
29-I'ARNpolymerase | synthétise :

I@““ L O-FARNr 5 5. c-FARNL. d-FARNm. e-tous ces ARN.
~ 30-La transcription correspond a la synthése de :

' J.nnum b-I'ARNI. c-I'ARNt. d-I'ARN. us ces ARN.
I 31—!&: SINE et les LINE correspondent a de I'ADN:

'l':, a- répété en tandem. '@- réepété codant. @l_’épété disperse.
i e-genique.
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..mﬁ a |tl:- sont justes.
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fE—ADH polymerase. @num ses protéines,
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G tpéAEGﬂEMGGAGCCAT.
facteurs qui entrent en jeu lors de I'élongation de Ia traduction chez les eucaryotes sont :
' c-EFG. d-tous ces facteurs. @ucun de ces m
~ a-est responsable de la synthése de I'ADN. b-est responsable de la synthése de I'ARN.

f ~ c-est subdivisée en plusieurs familles. d-peut necessiter d'autres facteurs pour assurer sa fonction. y.g
@nuts les réponses sont justes. | 1'5

i?.ﬁ' 38-En ce qui concerne la transcription, quelle est la proposition fausse ? IN.
“a@-est unidirectionnelle. 6;! ADN matrice est le brin sens. c-necessite I’AHHpnlvméw : g
d-nécessite des NTP. e-correspond a la synthese de tous les AP.NX;’ ..,.q
% 39-le pré ARNm calcitonine : £
A a-contient 4 exons. / b-donne la calcitonine c-donne le CGRP. s
l:_' ‘A:-_hs réponse b et ¢ sont justes. e-toutes les reponses sont justes. é

L

:5' " 40-La replication de 'ADN est dite semi conservatrice car la molécule d’ADN fille contient :
@n brin néoformé et un brin parental, b-deux brins parentaux. c-deux brins néoformés,

:tl-lﬁsripﬂnses b et c sont justes: e-toutes les réponses sont fausses, iy
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