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et LA (OU LES) BONNE(S) REPONSE(S) DANS CE QUISUT: e
1- L'analyse par hybridation de cellules 8. Un RFLP bi-all¢lique est étudié dans une famille o
bvit une maladie autosomique dominante. Quelle(s) est

somatiques:
A- Permet parfois la localisation d'un gene par rapport a (sont) la(les) proposition(s) juste(s):

un autre.
B- Permet parfois la localisation d'un géne sur un Oﬁ_gmwm
10 11

segment de chr. L OBPYTE S
C- Est basée sur I'analyse de I'équilibre de liaison. M P o
D- Est basée sur I'analyse des régions de chevauchement Mpre PR — - - -

des délétions. Lkl o] o = - ow e o=
E- Aucune proposition juste. *' A- Le marqueur RFLPlet e locus de la maladie ne semblent pas

2- Les marqueurs polymorphes: Stre liés. | ol
A- cgmspongm 3 di 0N dﬁpﬂu relOatites B- La fréquence de recombinaison entre le marqueur RFLP et le

spécifiques. * ' * ‘ locus de la maladie est de 1/11.
B- Doivent posséder plusieurs alldles C- Le profil RFLP de l'individu N°9 est une erreur, il devrait

L] - . - . . .1 .
C- Déterminent le mode de transmission d'une maladie. WY & hgndns‘i e 2 :
D- Peuvent correspondre a des SNP D- La représentation de | individu N°9 sur le pedigree est une
E- Aucune proposition juste erreur, il devrait €tre rpaladc.
; E- Aucune proposition juste.
3- Le LODscore pour une valeur de téta = 0.3, un R e X 8 d
nombre d'individus a génotype recombinant = 3et > &/ AOPERFOMOGOISS % ntraine souvent des
: conséquences similaires a celles de :

un nombre d'individus & génotype parental = 10,
est: A-125 B-139 C-0.79 D-0.58 A-45.X. B-47, XXY.C- 47, XXX. D-47,XYY. E-46, X, r(X).

E- Aucune proposition n’est juste. 10- Le géne de I'enzyme G6PD qui est situé sur le chr X.

posséde deux alléles codominants A et B, codants pour

4- Caryotype(s) d'un syndrome de Down :

A- 46, XX, trob (13;21),+21. deu{ formes prutffiques de cette enzyme (A et B), la forme

B- 46, XX, t(13:21),+21. A mlg'rant pltfs loin que la forme B a I'électrophorése des

C-45, XX, trob (13:21) 5 ‘fté'“es' Voici le profil de I'électrophorése des protéines

D-47 XY, +21. _."E"!El,??_F!‘FFEF“E‘“‘%QE_ peut dire que "Ali" a:

E- 47, XXY Koo 25 g b | o | A- Un syndrome de Turner.
]BH ek | Wﬁ B- Un syndrome de Down.

5- Le caryotype 46, XX/46, X, i(Xq) : | ] | C-Un syndrome de Klinefelter
A- Est viable.  B- Est non viable. | e . AESAESARS | B Un syndrome de Jacob
C- Peut étre celui d'une femme infertile. (Pirs  Mére |[Fatima Omar M | p_yj; syndrome X.

D- Donne un phénotype masculin.
E- Aucune proposition juste. | 11- Concernant le syndrome de Down:
A- C'est la trisomie autosomique la plus fréquente.

6- L'anomalie & I'origine du caryotype 47,XYY I | otype en mosal
surviendrait le plus probablement lors de la: B L plupack SRSSUpD ' 4 o .. s |
A- Méiose I de la spermatogenese. " l._mutlmsm_:_u__q_ m "
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"RESOUDRE > ES EXERCICES SUIVANTS: i

gion située en: 15q11-13

Exercice 1
de Prader-Willi (SPW) est un désordre génétique causé par la délétion d'une ré et S

| ¢ syndrome £
du chr.15 d'origine paternelle. En réalite, l'amplitude de la délction est variable: mais elle comporte

ENRNP. Le diagnostic se fait par FISH. Des sondes spémﬁqucs sont alors utilisées:
Une sonde (1) qui reconnait le centromere du chr.15 (couplée a un fluo

Une sonde (2) qui reconnait un géne normal: PML situé en 15q22 (coup
Une sonde (3) qui reconnait le géne SNRNP (couplée a un fluorophore rouge).

« Mont Ia localisation relative de ces trois sondes sur le chr. 13 nnrmﬂs ivant:
] ontrer Ia A ative 4y ) 3l

C

2- Voici les résultats de FISH faifes chez 3 enfants suspectes d avolr le SPW.
Lo | s y' " Enfant 1:.

| - Enfant 2:. AT CP“ c‘»‘
f" Enfant.‘i malade,. FHL &

H -“‘F o i“ | Légende des couleurs: . rouge.

individus. Certains d'entres eux soufrent d'une maladie autosomique récessive
observée seulement sur cette ile et nul part ailleurs. Elle est due a l'alicle muté (b) d'un géne bi-allélique. La fréquence
aliéligue de b, g = 0.2 et celle de B, p=0.8. La population est en équilibre de Hardy Weinberg.

Un nombre de 25 naufragés d'un bateau atterrissent sur I'ile. Ils sont tous sains.
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